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ATGTCACATCCANTCTCTARANTGAAGACATAGAGATTGAGAGGACATGCTGTTAGCGCA.
UL UL LU DL LU LT
ATGTCACATCCGATCTCTARARTGAAGACATAGAGATTGAGAGGACATGCTGTTAGCGCA.
TIGTTATAGCGCATGCCTGTGCARGCTATTGTTATAGCACACGACTCTGCTIGCTTGATA
DL UL UL LT LT
TIGTTATAGCGCATGOCTGTGCARGCTATTIGTTATAGCACACGACTCTGCTIGCTIGATA
AGTCGCCTANCANATGTGCCANACTGTTTTTCATGTANCAGCANTTGAGACAACATTATG
LLLLLLL LU LT UL LT
AGTCGCCTARCARRTGTGCCARACTGTTTTTCATGTARCAGCARTTGAGACARCATTATG
CTCANTAGANTGGGGAGTTGCAGAGCTAGTCANCCACCCTCGCATCCAGAACARGETTCG
LV LU LT
GTCARTAGARTGGGGAGTTGCAGAGCTAGTCARCCACCCTCGCATCCAGRRCARGETTCG
GANGGAGCTTGACATCGTGCTGGGCTCTGGAGTCCARGTCACCGAGCCAGACATCGARRR.
LLLLLE LELL LU UL LU LU T
GARGGAGCTCGACACCGTGCTGRGCTCTGRAGTCCARGTCACCGAGCCAGACATCGARRA.
GCTCCCTTACCTCCANGCTGTAGTCARAGAGACTCTCCGCCTCCGARTGGCGATTCCCTT
LU LU UL
GCTCCCTTACCTCCARGETGTAGTCARAGAGACTCTCCGCCTCCGARTGGCGATICCCTT
ATTGGTGCCCCACATGANCCTCCACGATGCARAGCTAGGTGGGT]

LLCLLLUL LU UL LT ]
ATTGGTGCCCCACATGARCCTCCACGATGCARAGCTAGGTGGGT]

AAGCAAANTCT TGO TG ANCGCGTGGTOGCTCGCCANCANCCCCGACAACTGGARGARCCS
UL LU UL
AAGARARATCTTGGTGARCGCGTGGTGGCTCGCCARCARCCCCGACARCTGGARGARCCE
GGAGGANTTTAGGCCGGAGAGGTTTTTCGAAGAGGAGTCTARTGTGGAGGCCAACGGGAR.
LLLLUTEDELECLL LU LT DL
GGAGGARTTTAGGCCGGAGAGGTTTTTCGAAGAGGAGTCTARCGTGGAGGCCARCGGGAR
TOACTTTAGGTACCTTCCTTTTGG TG TCGGTAGGAGGAGTTGCCCTGGGATTATTCTCGE
LU L L LT
TGACTTTAGGTACCTTCCTTTTGGTGTCGGTAGGAGGAGTIGCCCTGGGATTATICTTGE
T TGCCTATTCTAGGCATTACTTTGGGTCOTTTGGTCCAGANTTTTGAACTCTTGCCTCS
LULLLUL LT ECLL DT LT
TTTGCCTATICTAGGCATTACTTTGGGTCGTTTGGTCCAGARTTTCGARCTCTIGECTCE
TCCAGGACAGTCGANGATTGATACTGCAGAGAAGGCTGGGCARTTCAGCTTGCACATTAT
DLLLLLELT L LU UL LU LT
TCCAGGACAGTCARAGATTGATACAGCAGAGAAGGCTGGGCARTTCAGCTTGCACATTAT
GANGCACTCTACCATCGTTCTCANACCGAGATANTTTTGARATTTATGGCTCTTTTTCCT
LLLLLLDE UL DT TV
GARGCACTCTACCATCGTTCTCARACCGAGATARTTTTGARRTTTATGGCTCTTTTICCT

TANTATTOT-GOGTTCAGAACTTGGANGATTTGGATANTGTGATATTTGARTGGGTTTTG
LELCLLEE LU LT UL LT
TARTATTGTGGGGTTCAGARCTTGGARGATTTGGATARTGTGATATTTIGARTGGGTTTIG
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AL L LU L LL LU LU LT
TGARARAGATTGAAGAAGAAGAAGARAGAGATGTGGGTCGTATCCAGGCCCCCARRTCAG
ATCCGGATCAGAGGGGGCAGACATGANGACCTCGATTTCANTTTCCGTGCACATARCCAT
LLLLLLETLCL UL LT LT LT ]
ATCCGGATCAGAGGGGGCAGACATGARGACCTCGATTTCARTTTCCGTGCACATARCCAT
GCTGCCTTCATTCATGANATCCAGAGCATCGGCTTATTGTGCACAGATGATTTCATCCAC
LU UL LU LT
GCTGCCTTCATTCATGARRTCCAGAGCATCGGCTTATTGTGCACAGATGATTTCATCCAC
GANMTTACCAGa2333333CAGATTANTTAGARACTCARRTCAAGARACGTTARRTCAGA
LU LU LT
GARATTACCAGARARRRRACAGATTARTTAGARACTCARRTCAAGRAACGTTARRTCAGA
AGa333322TCAGTOGCTTGGCOTAGACARAAACGAAGGARACCATCANTCGGATARTTC
LLILLLL LU UL LT
AGGARARARTCAGTGGCTTGGCGTAGACARAAACGARGGARACCATCARTCGGATARTTC
ANTGGGAGATGCAGAGGAGGATTGATATTTATAGGCGGATGARAGATCAGCTAGGGTTTC
LLLLLELL LT DL E LT
ARTGGGAGATGCAGAGGAGGATTGATATTTATAGGCGGATGARRGATCAGCTAGGGTTIC:
TCTCGTTTCCTCGGGGTAGTTCTATGGGCTTTGATGGTANGAGATTTCGGTCCGCATTCT
DLV LCL LT L LU LU LT
TCTCGTTTCCTCGGGGTAGTTCTATGGGCTTTIGATGGTARCAGATTTCGGTCCGEATICT
TTCANGGGCCCANGGCCCCANACGCAGCTCTATTACANTCTTGGGCCTARCGTARCTTGT
LLLLLLLULECLL U UL T LT
TTCARGGGCCCARGGCCCCARACGCAGCTCTATTACARTCTTGGGCCTARCGTARCTIGT
GAGTATGTTGTGGACCCGTTTTCAGGARAAAGAGATCGCGARANTGTGAGAGAGARTARC
LU LT UL LTV
GAGTATGTTGTGGACCCGTTTTCAGGARAAAGAGATCGCGARRRTGTGAGAGAGARTARC

o aTCaIEE
H LU LU
ATTTTAGARTGTICATGTTAGTTTACGGGCAC

Gtatttatttatttat

\HHH
ATGTCGTTACCANTACCTATCCGATATCATCACANTCGATTACCTCTATANTTGGARTTT
LU DL LU LT T
ATGTCGTTACCARTACCTATCCGATATCATCACARTCGATTACCTCTATARTTGGARTTT
AAANTGAGGACAGATANAGACAGACTCGTTTTTATTARATGTTCGCTGATATCACATATC
LLLLCL UL LT LU LT
ARARTGAGGACAGATARAGACAGACTCGTTTTTATTARATGTICGCTGATATCACATATC
AATTGTTGCTCACANCGTTGACANTTARATACGCATTATTTGCGTAGARTARCATCATTT
LU LU LT
ARTTGTTGCTCACARCGTTGACARTTARATACGCATTATTTGCGTAGARTARCATCATTT
GTCANTTANCGCGGTTGTTGATGTGCACTATCGCCATATATGAGATCTCTTARTTCTCA.
LU UL UL LT
GTCARTTARCGCGGTTGTTGATGTGCACTATCGCCATATATGAGATCTCTTARATTCTCA.

AT AT T TC AT TCACCCATTATTATCAGTATATCTCAACTACCARACARATTCT
DL LU UL UL LT
TATTATTATTICTTTATICACCCATTATTATCAGTATATCTCARCTACCARACARRTTCE
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LU
TCCATCTCTTARCCACCE
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LT
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